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Fiche proposition de stage - Internship offers

Offre pour / Offer for (you can make offers for both level, if the subjects are different, please use a new form) 

 Master 1
 Master 2
Parcours concerné(s) : EpiGenBio / Médecine expérimentale et régénératrice
	Intitulé du stage 
Title
	Identification de la signature épitranscriptomique des cellules musculaires humaines normales et pathologiques
Identification of epitranscriptomic signature of normal and pathological human muscle cells

	Laboratoire d’accueil 

Host laboratory
	PhyMedExp – Equipe « Maladies neuromusculaires : Génétique et Physiopathologie »

	Nom du responsable 

Name of the PI
	Michel Koenig

	Nom d'encadrant 

Supervisor
	Sylvie Tuffery-Giraud, Cécile Notarnicola

	Description (3 phrases)

Description (3 sentences)


	Comme les modifications épigénétiques de l'ADN et des histones, toutes les espèces d'ARN peuvent naturellement subir des modifications chimiques post-transcriptionnelles qui, dans de nombreux cas, ont un impact important sur le métabolisme de l'ARN tels que l'épissage, la stabilité́ et la localisation spécifique à une cellule/tissu. La nature réversible de certaines de ces modifications sur l’ARN (comme m6A) suggère une régulation dynamique de ces marques épitranscriptomiques en réponse à des signaux environnementaux, développementaux, de stress ou en condition pathologique. Ce projet vise à caractériser les profils des modifications de l'ARN par spectrométrie de masse (LC-MC/ MC) au cours de la différenciation myogénique dans des cellules musculaires humaines primaires normales et à déterminer comment ces profils sont modifiés dans le contexte pathologique de la Dystrophie Musculaire de Duchenne (DMD). Ce projet devrait fournir les premières données sur les mécanismes épitranscriptomiques impliqués dans la différenciation, la régénération et la physiopathologie de la DMD chez l'homme.
Like epigenetic modifications of DNA and histones, all RNA species can naturally undergo post-transcriptional chemical modifications which, in many cases, have a significant impact on RNA metabolism such as splicing, stabilitý and cell/tissue-specific localization. The reversible nature of some of these RNA modifications (such as m6A) suggests a dynamic regulation of these epitranscriptomic marks in response to environmental, developmental, stress or pathological condition. This project aims to characterize RNA modification profiles by mass spectrometry (LC-MC/ MC) during myogenic differentiation in normal primary human muscle cells, and to determine how these profiles are modified in Duchenne Muscular Dystrophy (DMD) disease. This project should provide the first data on the epitranscriptomic mechanisms involved in the differentiation, regeneration and pathophysiology of DMD in humans.

	Durée prevue (2 à 6 mois)

Duration (2 to 6 months)
	5/6 mois

	E-mail
	Sylvie.tuffery@inserm.fr
Cecile.notarnicola@inserm.fr


